



福建省细胞生物学与转化医学学会2019年学术年会通知
各位代表，去年我们学会更名为细胞生物学与转化医学学会，并成功举办了首次更名后的年会。为了进一步促进学会的发展和学会成员之间的交流，定于2019年11月22-24日在厦门市召开2019年学术年会。
一、会议时间：2019年11月22-24日。
二、会议地点：厦门市泛太平洋大酒店（五星级，房间类型：高级双床500元/间/晚，高级大床房400元/间/晚）。
三、会议内容：  
1. 细胞生物学会2018年的工作情况介绍；颁发优秀论文奖。
2. 讨论有关本学会扩大学术活动领域和范围的活动与举措。
3. 大会学术交流活动。
四、会务费： 会员每人500元；学生300元。往返交通及食宿自理，食宿由会议统一安排。因学会暂无刷卡机，请现场以现金方式缴纳；也可提前网银转账至学会账号。提前缴纳会费可提前开票，现场取票；因票据有限，现场缴纳可能会有部分票据会延后一个月邮寄。学会账号信息如下：
名称：福建省细胞生物学与转化医学学会；纳税人识别号：513500005121586616

开户行：中国工商银行股份有限公司厦门厦大支行；账号：4100021709026404063
五、会议论文与摘要发至会务组邮箱（格式见附页会议征文通知） 
本次大会要求全体理事出席会议，每位理事都要求投一篇以上会议论文或摘要，并希望各位会员积极参加，踊跃做学术报告。
六、各位参会代表填写会议回执（因酒店房间紧张，需提前预定，请各位务必在本周内（9月14日前）将参会回执发至会务组，确认房间预定。会务组邮箱：shi_songlin@foxmail.com，石松林）。回执请见附页。
福建省细胞生物学与转化医学学会

2019年9月10日 
酒店地址及乘车路线：   
1.乘坐火车至厦门北站，可乘坐地铁1号线(岩内-镇海路)在厦门北站上车，在莲坂下车步行130米至莲坂外图书城，乘坐58路(观音山梦幻世界-东渡公交场站)在莲坂外图书城上车，7站后在滨北中行下车，步行70米至泛太平洋大酒店。
2. 乘坐火车至厦门站，步行311米至梧村公交场站(地下站)，乘坐公交958路(梧村公交场站(地下站)-大学康城总站)或者842路(梧村公交场站(地下站)-嵩屿公交场站)，在梧村公交场站(地下站)上车，经过8站或者7站，在滨北中行下车，步行87米至泛太平洋大酒店。
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附页：
参会回执

	姓  名
	
	性  别
	

	职称（职务）
	
	单  位
	

	是否安排住宿
	
	电话（手机）
	

	论文摘要题目
	
	邮箱
	

	学术报告题目
	
	微信
	


会议征文通知：
各位参会代表及会员

本次大会要求全体理事出席会议，每位理事要求投至少一篇以上会议论文或摘要，并希望各位会员积极参加，踊跃做学术报告。
学术年会将从会议征文中推荐会议报告，并从征文中评选优秀论文。
征文范围包括（但不限于）：植物细胞生物学、动物细胞生物学、医学细胞生物学、临床医学与检验医学，和药物药理学，以及细胞生物学和医学教学论文等方面。
上述会议征文，涵盖未发表论文及已正式发表的论文全文或摘要。
会议论文摘要格式请按下面格式要求填写，并发至会务组邮箱：shi_songlin@foxmail.com，石松林。
福建省细胞生物学与转化医学学会

2019年9月10日 
会议论文、摘要格式
Nucleophosmin（NPM）通过Akt通路促进肝纤维化（宋体，三号，加粗）
杨琼，李欢，丁雪，李双，朱新乐，李祺福，石松林(（宋体，小四）
① 厦门大学医学院基础医学部，厦门，361102；

* 联系人，E-mail: shisonglin@xmu.edu.cn（宋体，五号）
肝纤维化是由多种肝损伤导致的共同病理过程，其中心事件是肝星状细胞的活化、增殖及胞外基质的异常分泌。对肝纤维化分子机制的深入阐明是逆转这一病理过程的前提与基础。Nucleophosmin(NPM)是一种广泛表达的核仁磷酸化蛋白，参与多种细胞生命活动的，尤其对细胞的增殖与存活至关重要,但NPM是否参与肝纤维化过程及其作用机制尚无人报告。我们的研究发现，在CCL4诱导的小鼠肝纤维化动物模型及TGF-β诱导肝星状细胞活化的细胞模型中，NPM均出现了高表达。在肝纤维化细胞模型中，NPM的敲除或敲低会降低细胞中肝纤维化标志物ACTA2、CollagenⅠ和MMP9的表达,且能抑制肝星状细胞增殖。而在小鼠模型中，NPM蛋白抑制剂CIGB-300显著抑制了肝纤维化的发展。我们还发现NPM敲除能抑制Akt的磷酸化，而Akt磷酸化的抑制剂MK2206下调了肝纤维化标志物水平；敲低NPM的表达还提高了LX-2肝星状细胞活性氧水平。我们的实验首次表明，NPM通过Akt信号通路途径参与肝星状细胞活化与增殖，促进了肝纤维化过程。NPM有望成为抑制肝纤维化进程的新药物靶点。（宋体，五号）
关键词：NPM；肝纤维化；肝星状细胞；AKT通路；活性氧（宋体，五号）
水稻苗期低温失绿基因cisc(t)的精细定位及其候选基因的确定（宋体，三号，加粗）
兰 涛，汪斌，凌秋平，徐春花，段远霖，金晶，吴为人(（宋体，小四）
① 作物遗传育种与综合利用教育部重点实验室，福建农林大学，福州，350002；

② 福建省水稻分子标记辅助育种重点实验室，福建农林大学，福州，350002

* 联系人，E-mail: wuwr@fjau.edu.cn / wrwu2005@yahoo.com.cn（宋体，五号）
籼稻品种Dular在低温条件下幼苗会表现失绿。我们前期遗传研究表明，这种低温失绿的表型是由一个隐性基因控制的，并将该基因初步定位在第9染色体长臂的SSR标记RM257和RM242之间。我们将该基因暂命名为cisc(t)。本研究在前期初步定位的基础上，利用粳稻品种Lemont（低温条件下幼苗表现正常绿色）与Dular杂交，构建了一个很大的F2群体，将cisc(t) 基因精细定位在一个12kb的区间内。该区间只含有一个注释基因，编码一个三角状五肽重复区（PPR）蛋白。测序结果表明，Dular在该基因的第60位碱基处缺失了8个碱基，造成移码突变而失去正常功能。这与Dular表现白化突变表型相吻合。（宋体，五号）
关键词：水稻；幼苗；低温；白化；精细定位；PPR蛋白（宋体，五号）
Fine mapping of cisc(t), a gene for cold-induced seedling chlorosis, and identification of its candidate in rice（Times New Roman，三号）
LAN Tao1,2, WANG Bin1, LING QiuPing1, XU ChunHua1, TONG ZhiJun1, LIANG KangJing1,2, DUAN YuanLin1,2, JIN Jing1 & WU WeiRen1,2,* （Times New Roman，小四）
1 Key Laboratory of Ministry of Education for Genetics, Breeding and Multiple Utilization of Crops, Fuzhou 350002, China;

2 Fujian Provincial Key Laboratory of Rice Molecular Marker-Assisted Breeding, Fuzhou 350002, China
( Corresponding author (email: wuwr@fjau.edu.cn / wrwu2005@yahoo.com.cn)
The seedlings of indica rice cultivar Dular may show chlorosis under low temperature condition. Our previous genetic studies indicated that this low temperature-induced seedling chlorosis is controlled by a recessive gene, located between SSR markers RM257 and RM242 on the long arm of chromosome 9. We named the gene as cisc(t) temporarily. In this study, based on the previous results, with a large F2 population derived from a cross between Dular and a japonica cultivar Lemont (normal under low temperature), cisc(t) was fine mapped within a 12-kb interval. There is only one annotated gene in this interval, which encodes a pentatricopeptide repeat (PPR) protein. Sequencing analysis indicated that 8 bases were deleted at the 60th base in the Dular allele, resulting in a frame-shift mutation and the loss of function of the gene. This is consistent with the chlorosis mutant phenotype of Dular. 
Keywords: rice; seedling; low temperature; albino; gene fine mapping; PPR protein（五号）

